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1. Descripcio

de la tasca

La bioinformatica és l'area de la ciencia que combina l'Us dels
ordinadors i les bases de dades, les matematiques i
l'estadistica, per a emmagatzemar, organitzar i analitzar grans
volums de dades biologiques, mediques i de la salut.

Per a les diferents disciplines de la Biologia, 'Us d’eines
bioinformatiques, com la recerca en bases de dades, s’ha
convertit en una tasca integrada en el dia a dia de la recerca
cientifica. La vasta majoria d’aquestes eines es troba en
anglés, de manera que resulten ser un item ideal per a tractar
la competencia plurilingue en 'assignatura de Biologia.



2. Objectius

L’objectiu principal de la tasca és que "alumnat aprenga a navegar per les
bases de dades genomiques per a obtenir informacio de qualitat optima i
de fonts primordials. Per a assolir-lo, aquest se subdivideix en les

seguents metes:

Valorar la importancia de tindre lliure accés a les institucions que gestionen aquestes bases de
dades, com és el cas del NCBI.

Aprendre a realitzar cerques senzilles en aquestes bases de dades utilitzant diferents tipus de filtres.

Interpretar de forma adequada la informacié continguda en els resultats de la nostra cerca.

Entendre el concepte de mutacid i els seus diferents tipus.

Comprendre la relacio entre les mutacions i la replicacié de ADN.

Comprendre la relacio entre algunes mutacions i diferents malalties genétiques.
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2. Objectius

Objectius linguistics:

Promoure el
plurilinglisme i
familiaritzar-se
amb altres
llenglies
europees.

Descriptor: A-14.2 Tenir confianga en si mateix en

situacions de comunicacio.

Saber utilitzar
els
coneixements i
competencies
dels que es
disposaen una
llengua.

Descriptor: S-5.4 Saber efectuar transferencies inter-
llengUes.



Les tasques es realitzen amb un aprenentatge guiat pel docent, en

el qual Ualumnat ha de replicar o seguir les instruccions que el
docentindica, tant de manera expositiva com de manera escrita.

Material

. Ordinador amb connexid a un projector o una pissarra
necessari.

digital.

3 o M etOd O logia Connexio a Internet.

Ordinadors per a 'alumnat.




4. Seqguenciac

0

Primera part de la tasca: Genoma, Cromosomes i Gens (4t d’ESO i

1r de Batxillerat)

Primera sessio:

Es fa una breu introduccio a la Bioinformatica, recalcant el
seu creixement en els darrers anys i les aplicacions que se
n’han derivat.

A continuacid, s’introdueix 'alumnat a la navegacio de la
base de dades Genome Data Viewer, mostrant com
accedir a les dades que ens ofereix aquesta eina. De
forma simultania, 'alumnat anira replicant en els seus
ordinadors els passos que el professor va realitzant.

Segona sessio:

Els alumnes realitzaran de manera autobnoma una practica
guiada en la qual podran treballar els conceptes vistos
anteriorment. Aquesta practica consisteix en la realitzacio
d’un test en Aules, on "alumnat ha de contestar respostes
tipus test o de resposta breu.



4. Seqguenciac

0

Segona part de la tasca: Mutacions i Malalties (1r de Batxillerat)

Primera sessio:

En primer lloc, es repassa els tipus més frequents de
mutacions i els possibles efectes.

A continuacio, s’introdueix la malaltia sobre la que es fara
la recerca en les bases de dades.

Durant la resta de la sessi0, es realitzen i s’expliquen els
passos necessaris per a trobar la informacio requerida. De
forma simultania, l'alumnat anira replicant en els seus
ordinadors els passos que el professor va realitzant.

Segona sessio:

Els alumnes realitzaran de manera autbnoma una practica
guiada en la qual podran treballar els conceptes vistos
anteriorment. Aquesta practica consisteix en la realitzacio
d’un test en Aules, on 'alumnat ha de contestar respostes
tipus test o de resposta breu.



Tests amb respostes tipus Test o respostes breus, amb guia per a

navegar per les bases de dades.

Per comencar, entra en el portal del NCBI i inserta en el buscador el terme “cancer” (1). Després, punxa
en Search.

National Library of Medicine

National Center for Biotechnology Information . . . . . ) L.
Ara selecciona la fitxa referida al Cancer de mama familiar (3) i consulta les caracteristiques d'aquesta

malaltia.

NCBI Home Welcome to NCBI depending on whether HBOC is caused by a BRCA1 or BRCAZ pathogenic variant. [irom GeneRev
Resource List (A-Z)

The National Center for Biotechnology Information advances science and health by providing access to
biomedical and genomic information.
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5. Avaluacio

Lynch syndrome 1

4. Lynch syndrome is characterized by an increased risk for colorectal cancer (CRC) and cancers of the endometrium, ovary, stoma
o . " " "

EUENTESNCEI FUENTE: NCBI
A continuaci6 entrarem en la base de dades MedGen (2) per a explorar les malalties relacionades amb Les persones que pateixen cancer de mama familiar...
el cancer.
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